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いただくことによりいただくことによりいただくことによりいただくことにより、、、、正確正確正確正確ななななマイクロアレイデータマイクロアレイデータマイクロアレイデータマイクロアレイデータ解析解析解析解析がががが行行行行えますえますえますえます。。。。

２２２２つのつのつのつのトランスクリプトトランスクリプトトランスクリプトトランスクリプトをををを持持持持つつつつ遺伝子遺伝子遺伝子遺伝子のののの例例例例

従来の解析ではTranscript2が発現していても検出することができませんがChipInspectorでは検出することが可能です。

• 現在Affymetrix社のCEL fileに対応しています。エクソンアレイ、プロモータータイリングアレイも解析可能です。　

• データ量豊富なデータベースElDoradoの情報をもとに、複数の領域にマッピングされるプローブ情報などを使用せず

その後の解析を行うため、データのノイズを大幅に減らすことができます。

• プローブセット単位ではなく1プローブ毎で解析するためプローブセット解析では算出できないトランスクリプトが検出

できます。

• 遺伝子単位ではなくトランスクリプト単位で結果表示します。
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Genomatix社の他の製品と組み合わせてご利用いただくことにより、

マイクロアレイのデータの統計解析からパスウェイ解析、

更には遺伝子発現制御領域の解析までが行えます。
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transcript 2やtranscript3のみが持つexonの位置にあるプローブが発現している
ことを確認することにより2つのtranscriptが発現していることが確認可能

GeneChipGeneChipGeneChipGeneChip® Exon ArrayExon ArrayExon ArrayExon Arrayデータデータデータデータのののの解析解析解析解析

グラフィックス表示から他のトランスクリプトが持っていないエクソンの位置で発現しているプローブを確認できます。画
面から一目で発現しているトランスクリプトを同定できます。

各トランスクリプトの発現しているエクソンを確認することにより新規トランスクリプトを発見することが可能です。
Genomatix 社のデータベース、ElDoradoを使用することにより、更に新規トランスクリプトの制御領域の候補を発見す
ることも可能です。

Transcript1

Transcript2

Transcript3

GeneChipGeneChipGeneChipGeneChip® Promoter Tiling ArrayPromoter Tiling ArrayPromoter Tiling ArrayPromoter Tiling Arrayデータデータデータデータのののの解析解析解析解析

グラフィクス表示からトランスクリプトやプロモーター情報に関連付されたプローブを参照できます。

Genomatix社の他の製品と組み合わせることでより詳細なデータ解析が可能になります。

1. 有意な差を示すプローブ群から転写因子結合サイト同定することが可能です。また、ElDoradoデータベースから抽
出したオーソログ遺伝子のプロモーター配列と比較することにより、機能している転写因子結合サイトの絞込みが
可能です。

2. 機能しているフレームワーク（転写因子の組み合わせ）が検索できます。
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予測結果とタイリングアレイの結果を組み合わせることにより、赤枠の中
にある転写因子結合サイトが機能し、プロモーター活性に関わることがわ
かりました。

転写因子結合サイト予測結果
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